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Sequences producing significant alignments: 



Score E 
(bits) Value 



gi I 23943855 | ref j_NM 014441 . 11 Homo sapiens sialic acid bindi . 
gi 1 37182 943 1 qb | AY358 913 . 1 | Homo sapiens clone DNA65403 SIGL. 
gi| 8 037714 |gb|AF227924 .1 IAF227 924 Homo sapiens sialic acid-. 
gi 1 23271366 | qb I BC035365. 1 1 Homo sapiens sialic acid binding. 
gi | 1364 687 7 | dbj | AB02 62 65 . 1 j Homo sapiens mRNA for FOAP-9, c. 
gi| 9392 623]gb|AF24718 0.1 IAF247180 Homo sapiens sialic acid-. 
gil2 038 0099iqb|BC028150. 1 | Homo sapiens sialic acid binding. 
gi| 64 66011 jqbl AF17 04 85. 1 IAF1704 85 Homo sapiens sialic acid . 
gi | 52 9584 9 1 emb | AJ0Q7395 . 1 j HSA7395 Homo sapiens mRNA for QA7 . 
gi I 7 657 569 1 ref | NM 014385.11 Homo sapiens sialic acid bindin. 
gi[ 55418 69 | emb [AJ1307 10. 1 [HSA130710 Homo sapiens mRNA for Q. 
gil 212 4 068 8 | qb | AC063977 . 6 1 Homo sapiens chromosome 19 clone. 

gi| 107 99392 |qblAC011473.4 IAC011473 Homo sapiens chromosome . 

gil 458 928 0 | qb | AF135027.il AF135027 Homo sapiens sialic acid-. 
gi I 4 6360370 ]qb [AY532 663.il Homo sapiens sialic acid-binding. 
gil 4 63 603 66 j qb | AY532 661 . 1 [ Pan paniscus sialic acid-binding. 
gil 4 6360368 | qb | AY532662.il Pan troglodytes sialic acid-bind. 
gi | 4 63 60364 j qb | AY532 660 . 1 1 Gorilla gorilla sialic acid-bind. 
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gi[24497436|ref| NM 053003.21 Homo sapiens SIGLEC-like 1 (SI... 4£4 e-121 DDD 

qi 116506825] re f| NM 033329,11 Homo sapiens SIGLEC-like 1 (SI... UA e-121 HQ 

qi[ 37181385 | qb | AY358 14 0 . 1 I Homo sapiens clone DNA180774 SIG. . . 4_44_ e-121 DD 

qi | 232727 68 lqb[BC0358 0 9. 1 1 Homo sapiens SIGLEC-like 1, tran. . . 4£4 e-121 H UE 

qi ] 2175527 4 [dbj [AKQ95919.il Homo sapiens cDNA FLJ38600 fis, . . . 4_44, e-121 DID 

qi I 14 625821 | qb 1 AF28225 6 . lj AF282256 Homo sapiens Siglec-Ll m. . . U± e-121 DD 

qi I 1582 4 30 9 j qb 1 AF2 93372 . 1 j AF2 93372 Pan troglodytes sialic a... 420 e-114 

qi ] 2 0258 599 [ qb | AYQ4 054 3 , 1 I Homo sapiens sialic acid binding... 408 e-110 

Qi j 3141844 8 I qb | BC053319 . 1 1 Homo sapiens cDNA clone MGC:5978... 383_ e-103 D 

qi | 7657571 1 ref | NM 014442.11 Homo sapiens sialic acid bindin. . . 375 e-100 DI3EI 

qi | 6980021 | qb | AF2234 03 . 1 | Homo sapiens siglec SAF2 (SAF2) m. . . 37_5 e-100 DDD 

qi I 67 4 6555 | gb | AF1 950 92 . 1 1 AFl 95092 Homo sapiens sialic acid-... 375 e-100 DD 

qi I 14164 614 | qb 1 AF310234 . 1 | AF31Q234 Homo sapiens sialic acid... 34_9 le-92 ODD 

qi 155418751 emb | AJ130713 . 1 | HSA13Q713 Homo sapiens mRNA for Q... 309 le-80 ODD 

qi I 5541873 ] emb | AJ1307 12 . 1 j HSA130712 Homo sapiens mRNA for Q. . . 309 le-80 DDD 

qi | 55418 71 1 emb 1 AJ1307 1 1 . 1 | HSA130711 Homo sapiens mRNA for Q... 309 le-80 DD 

gil 628 9054 I gb | AFl 934 4 1 . 1 1 AFl 934 4 1 Homo sapiens Siglec-7 mRN. . . 309 le-80 DDD 

qi | 72714 68 j qb | AF178 981 . 1 1 AF17 8 981 Homo sapiens D-siglec pre... 309 le-80 ODD 

qi | 7706570 | ref | NM 016543.11 Homo sapiens sialic acid bindin... 309 le-80 DDD 

gil 15825513 | gb | AY02 9754.il AY02 9754S1 Gorilla gorilla sialic... 27_0 9e-69 

qi I 21747 451 1 qb 1AC020 914 . 9 | Homo sapiens chromosome 19 clone... 254 5e-64 

qi | 1582550 9 | qblAY02 9752.1 | AY029752S1 Pan paniscus sialic ac. . . 254 5e-64 

gil 13991165 1 qb 1 AF277 80 6.il AF277 806 Homo sapiens sialic acid... 254 5e-64 D 

gil 15825517 | gb | AY02 97 56 . 1 1 AY029756S1 Pongo pygmaeus sialic . . . 236 le-58 

qi | 217 4374 4 | qb 1 AC008750 . 9 | Homo sapiens chromosome 19 clone... ^28 3e-56 D 

qi| 98 37 4 32 | qb j AF2 8 7 8 92 . 1 j AF2 8 7 8 92 Homo sapiens sialic acid ... 2^8 3e-56 DD 

qi [22902138 |ref| NR 000036. lj Homo sapiens sialic acid bindi... 188 3e-44 D 

gil 20258601 |qblAY04 0544 .1 | Homo sapiens SIGLECP1 pseudogene . . . 188_ 3e-4 4 D 

qi| 20381381 1 qb 1 BCQ28 152 . 1 1 Homo sapiens CD33 antigen (gp67)... 145 4e-31 DDD 

gil 504 72882 1 emb | CR5 92075. 1 1 full-length cDNA clone CS0DI076... 145 4e-31 

gil 4502654 |ref|NM 001772.11 Homo sapiens CD33 antigen (gp67... 137 9e-29 ODD 

gi 1 180097 | gb | M23197 . 1 1 HUMCD33DA Human differentiation antig. . . 137 9e-29 DISH 

gi | 2327 3 97 4 | qb | BC03535 9 . 1 | Homo sapiens sialic acid binding... 121 5e-24 DDD 

qi ! 5 04 95 04 0 | emb j CR614 233 . 1 | full-length cDNA clone CS0DE011... 121 5e-24 

gil 504 80832 1 emb | CR600025.1 | full-length cDNA clone CS0DE012... 121. 5e-24 

gij 38504 660 | ref i NM 1988 46. 1| Homo sapiens sialic acid bindi... 121 5e-24 DD 

qi| 38504664 1 re f[ NM 198845.11 Homo sapiens sialic acid bindi... 121 5e-24 DD 

qi| 38504662 | ref I NM 001245.21 Homo sapiens sialic acid bindi... 121 5e-24 DD 

gi|29139961dbj 1D86359.1I Homo sapiens mRNA for CD33L2, comp. . . 121 5e-24 ODD 

gi|2913994 1 dbj ID86358.il Homo sapiens mRNA for CD33L1, comp... 121 5e-24 ODD 

gi I 2 0258597 [ qb 1 AY04Q54 2 . 1 1 Homo sapiens sialic acid binding... 119 2e-23 

gi | 37 7 25356 | gb | AY162464 . 1 I Homo sapiens sialic acid binding... 100 2e-17 DD 

gi I 20258595 | gb | AY04 054 1 . 1 [ Homo sapiens CD33 antigen (CD33)... 100 2e-17 D 

gil 32187 77 6 | emb 1AJ4 9131 9. 1 | HSA4 9131 9 Homo sapiens CD33 gene... 100 2e-17 

gi| 94 54 515 | gb | ACQ 18755. 3 1AC018 755 Homo sapiens chromosome 1... _j}8 7e-17 DD 

gi|27731306|ref 1XM 218639.11 Rattus norvegicus similar to s... _90 2e-14 DD 

qi 1 371818 62 1 qb 1 AY358369 . 1 | Homo sapiens clone DNA41374 SIGL... _90 2e-14 D 

gi j 2 0 98 8 661 | qb [ 3C02 9 8 96 . 1 | Homo sapiens sialic acid binding... ___90 2e-14 DDD 
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gi [20258 603 I gb | AY04 0820 . 1 | Homo sapiens sialic acid binding. 

gi I 24114 74 | gb | U7138 3. 1 1 HSU71383 Human OB binding protein-2 . 

gi [24114721 qb[U7 1382.11 HSU71382 Human OB binding protein-1 . 

gi I 4502658 | ref I NM 003830. 1[ Homo sapiens sialic acid bindin. 
gi 1 30 985125 j qb [ AC12 3550 . 5 j Mus mus cuius BAC clone RP24-28 9C. 
gi 1 15825510 I gb| AY02 9753. 1 IAY02 9752S2 Pan paniscus sialic ac. 

gi 1 551352 1 qb | 57134 5. 1 [ S7134 5 m33-B isoform=CD33 antigen horn. 

gi I 2 60 91438 | dbj | AK04 6303. 1 1 Mus musculus adult male corpora. 

gi I 551354 1 qb | S714 03 . 1 j S714 03 m33-A isof orm=CD33 antigen horn. 

gi I 10 94 658 9 | ref | NM_0212 93 . 1 1 Mus musculus CD33 antigen (Cd3. 

gi 1 5759105 |qb|AF1704 8 4 . 1 |AF17 04 84 Homo sapiens sialic acid . 
gil 15825514 1 gb 1 AY02 9755 . 1 1 AY02 9754S2 Gorilla gorilla sialic. 

gi I 2324 32 92 | qb | BC035 68 8 . 1 j Homo sapiens hypothetical protei. 

gi 1298352781 qb | BCQ50999 . 1 | Homo sapiens hypothetical protei. 

gi 1 20258 602 | qb 1 AY04 054 5 . 1 j Homo sapiens SIGLECP2 pseudogene. 

gi | 2 699683 6 Iqb | BC04 1072. 1 | Homo sapiens, Similar to CD33 an. 

gi I 68 410 95 | qb|AFl 61341 . 1 | AF161341 Homo sapiens HSPC078 mRNA. 

gi 1 412087 83] ref | XM_290822 . 3 | Homo sapiens hypothetical prot . 

gi I 288 64162 1 qblAY2104 01 . 1 | Mus musculus Siglec-F variant mR. 

gi 1 15 9634 99 [qb | AF2 93371. 1 | AF2 93371 Mus musculus sialic acid. 
gi I 2 6105136 | dbj | AK0 8 92 05 . 1 ] Mus musculus NOD-derived CDllc . 

gi | 26352649 1 dbj ]AK087 658. 1 | Mus musculus 2 days pregnant ad. 

gi 1 21704167 | ref | NM 145581.11 Mus musculus sialic acid bindi . 

gi | 34 604 7 67 |qb | AY34 8552. 1 | Mus musculus sialic acid binding. 

gi j 34 452 02 6|qblAY3714 87.1 1 Mus musculus sialic acid binding. 

gi| 23272071 | qb | BC02328 0.1 | Mus musculus SIGLEC-like 1, mRNA. 
qi| 15825518 1 qb | AYQ29757 . 1 IAY02 97 56S2 Pongo pygmaeus sialic . 

gi 1 13936733 | qb | AF32 9269.1 | AF32 9269 Mus musculus myeloid inh. 
gi | 413934 67 | qb | AC1 4 4 633 . 3 | Mus musculus BAC clone RP23-26J4. 

gi [ 2 6338 981 | dbj | AK04 7813. 1 j Mus musculus adult male corpus . 

Mus musculus adult male corpora. 

Mus musculus adult male olfacto. 

Mus musculus RIKEN cDNA 643052. 

Mus musculus SIGLEC-like 1 (Si. 



gi | 26337566 j dbj IAK045719.1 | 
gi| 2 6328208 | dbj | AK032377.il 
gi |31341229| re f|NM 178706.21 
gi | 13626035 | ref|NM 031181.11 
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Alignments 




H>gi 123943855 | ref I NM 014441.1 | DDI Homo sapiens sialic acid binding Ig-like lecti 

Length =17 0 9 

Score = 3138 bits (1583), Expect = 0.0 
Identities - 1597/1604 (99%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 62 ccctgctctgggggagggagagggcggaaggacagacaagtaaactgctgacgatgcaga 121 
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M I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 87 ccctgctctgggggagggagagggcggaaggacagacaagtaaactgctgacgatgcaga 14 6 

Query: 122 gttccgtgacggtgcaggaaggcctgtgtgt ccatgtgccctgctccttctcct acccct 181 

I M I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I | I I I I I I I I I | | | | | | 
Sbjct : 147 gttccgtgacggtgcaggaaggcctgtgtgtccatgtgccctgctccttctcctacccct 206 

Query: 182 cgcatggctggatttaccctggcccagtagttcatggctactggttccgggaaggggcca 241 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I II 
Sbjct : 207 cgcatggctggatttaccctggcccagtagttcatggctactggtt ccgggaaggggcca 266 

Query: 2 42 atacagaccaggatgctccagtggccacaaacaacccagctcgggcagtgtgggaggaga 301 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I II II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | 
Sbjct : 2 67 atacagaccaggatgctccagtggccacaaacaacccagctcgggcagtgtgggaggaga 326 

Query: 302 ctcgggaccgattccacctccttggggacccacataccaagaattgcaccctgagcatca 361 

I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | || | | | | | 
Sbjct : 327 ctcgggaccgattccacctccttggggacccacataccaagaattgcaccctgagcatca 386 

Query: 362 gagatgccagaagaagtgatgcggggagatacttctttcgtatggagaaaggaagtataa 4 21 

I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II 
Sbjct : 387 gagatgccagaagaagtgatgcggggagatacttctttcgtatggagaaaggaagtataa 4 46 

Query: 422 aatggaattataaacat caccggct ctctgtgaatgtgacagccttgacccacaggccca 4 81 

I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I M I I I II I I I I 
Sbjct : 447 aatggaattataaacatcaccggct ctctgtgaatgtgacagccttgacccacaggccca 506 

Query: 4 82 acatcctcatcccaggcaccctggagtccggctgcccccagaatctgacctgctctgtgc 541 

I I I I I I I I I M I I I II I I I I I I I II I I I I M I I I I I I I I I I I | | | | | || | || | | | | | | | | 
Sbjct: 507 acatcctcatcccaggcaccctggagtccggctgcccccagaatctgacctgctctgtgc 566 

Query: 54 2 cctgggcctgtgagcaggggacaccccctatgatctcctggatagggacctccgtgtccc 601 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 
Sbjct : 5 67 cctgggcctgtgagcaggggacaccccctatgatctcctggatagggacctccgtgtccc 626 

Query: 602 ccctggacccctccaccacccgctcct cggtgctcaccctcatcccacagccccaggacc 661 

I I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I M I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I | | | || | | 
Sbjct : 627 ccctggacccctccaccacccgctcct cggtgctcaccct cat cccacagccccaggacc 686 

Query: 662 atggcaccagcctcacctgtcaggtgaccttccctggggccagcgtgaccacgaacaaga 721 

I M I I M I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I II I I I I I I I || I I I | | 
Sbjct : 687 atggcaccagcctcacctgtcaggtgaccttccctggggccagcgtgaccacgaacaaga 74 6 

Query: 722 ccgt ccatctcaacgtgtcctacccgcct cagaactt gaccatgactgtcttccaaggag 781 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I II I I I I I M I I I I I I I II 
Sbjct : 74 7 ccgt ccatctcaacgtgtcctacccgcct cagaactt gaccatgactgtcttccaaggag 806 

Query: 7 82 acggcacagtat ccacagtcttgggaaatggctcatctctgtcactcccagagggccagt 841 
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I I II I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
Sbjct : 8 07 acggcacagtatccacagtcttgggaaatggct cat ct ctgtcactcccagagggccagt 8 66 

Query: 842 ctctgcgcctggtctgtgcagttgatgcagttgacagcaatccccctgccaggctgagcc 901 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 867 ctctgcgcctggtctgtgcagttgatgcagttgacagcaatccccctgccaggctgagcc 926 

Query: 902 tgagctggagaggcctgaccctgtgcccctcacagccctcaaacccgggggtgctggagc 961 

I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 927 tgagctggagaggcctgaccctgtgcccct cacagccct caaacccgggggtgctggagc 98 6 

Query: 962 tgccttgggtgcacctgagggatgcagctgaattcacctgcagagctcagaaccctctcg 1021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 987 tgccttgggtgcacctgagggatgcagctgaattcacctgcagagctcagaaccctctcg 1046 

Query: 1022 gctctcagcaggtctacctgaacgtctccctgcagagcaaagccacatcaggagtgactc 1081 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i II I I II I I I I I II 
Sbjct : 1047 gctctcagcaggtctacctgaacgtctccctgcagagcaaagccacatcaggagtgactc 1106 

Query: 1082 agggggtggtcgggggagctggagccacagccctggtcttcctgtccttctgcgt catct 1141 

I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 
Sbj ct : 1107 agggggtggtcgggggagctggagccacagccctggtcttcctgtccttctgcgtcatct 1166 

Query: 1142 tcgttgtagtgaggtcctgcaggaagaaatcggcaaggccagcagcgggcgtgggagata 1201 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I 
Sbjct : 1167 tcgttgtagtgaggtcctgcaggaagaaatcggcaaggccagcagcgggcgtgggagata 1226 

Query: 1202 cgggcatagaggatgcaaacgctgtcaggggttcagcctctcaggggcccctgactgaac 12 61 

I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I II I I 
Sbjct : 1227 cgggcatagaggatgcaaacgctgtcaggggttcagcctctcaggggcccctgactgaac 1286 

Query: 12 62 cttgggcagaagacagtcccccagaccagcctcccccagcttctgcccgctcctcagtgg 1321 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
Sbjct : 1287 cttgggcagaagacagtcccccagaccagcctcccccagcttctgcccgctcctcagtgg 134 6 

Query: 1322 gggaaggagagctccagtatgcatccctcagcttccagatggtgaagccttgggactcgc 1381 

I I I I I M I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I 
Sbjct: 1347 gggaaggagagctccagtatgcatccctcagcttccagatggtgaagccttgggactcgc 1406 

Query: 1382 ggggacaggaggccactgacaccgagtactcggagatcaagatccacagatgagaaactg 1441 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 14 07 ggggacaggaggccactgacaccgagtactcggagatcaagatccacagatgagaaact g 14 66 

Query: 14 42 cagagactcaccctgattgagggat cacagcccctccaggcaagggagaagtcagaggct 1501 

I M I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I II I I I I I I I I I I | 
Sbjct: 14 67 cagagactcaccctgattgagggat cacagcccctccaggcaagggagaagtcagaggct 1526 

Query: 1502 gattcttgtagaattaacagccctcaacgtgatgagctatgataacact atgaattatgt 1561 
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RID=1090963409-6974-186094360029.BLASTQ4 ? 
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I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1527 gattcttgtagaattaacagccctcaacgtgatgagctatgataacactatgaattatgt 1586 

Query: 15 62 gcagagtgaaaagcacacaggctttagagt caaagtatctcaaacctgaatccacactgt 1621 

I I II I I I I I II I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1587 gcagagtgaaaagcacacaggctttagagt caaagtatctcaaacctgaatccacactgt 164 6 

Query: 1622 gccctcccttttannnnnnnaactaaaagacagacaaattccta 1665 

I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbj ct : 164 7 gccct cccttttatttttttaactaaaagacagacaaattccta 1690 



Score = 85.7 bits (43), Expect = 3e-13 
Identities = 43/43 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 1 aacagacgttccctcgcggccctggcacctctaaccccagaca 43 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 26 aacagacgttccctcgcggccctggcacctctaaccccagaca 68 



□ > qi | 37182 94 3 | qb | AY35 8 913 . 1 [ HQ Homo sapiens clone DNA65403 SIGLEC9 (UNQ668) mRN 
Length = 1665 

Score = 3138 bits (1583), Expect - 0.0 
Identities = 1597/1604 (99%) 
Strand = Plus / Plus 

Query: 62 ccctgctctgggggagggagagggcggaaggacagacaagtaaactgctgacgatgcaga 121 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
Sbj ct : 62 ccctgctctgggggagggagagggcggaaggacagacaagtaaactgctgacgatgcaga 121 

Query: 122 gttccgtgacggtgcaggaaggcctgtgtgtccatgtgccctgctccttctcctacccct 181 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I I I I I II I I I I 
Sbj ct : 122 gttccgtgacggtgcaggaaggcctgtgtgtccatgtgccctgctccttctcctacccct 181 

Query: 182 cgcatggctggatttaccctggcccagtagttcatggctactggttccgggaaggggcca 241 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 182 cgcatggctggatttaccctggcccagtagttcatggctactggttccgggaaggggcca 241 

Query: 242 atacagaccaggatgctccagtggccacaaacaacccagctcgggcagtgtgggaggaga 301 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I II 
Sbjct: 242 atacagaccaggatgct ccagtggccacaaacaacccagctcgggcagtgtgggaggaga 301 

Query: 302 ctcgggaccgattccacctccttggggacccacataccaagaattgcaccctgagcatca 361 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 
Sbjct: 302 ctcgggaccgattccacctccttggggacccacataccaagaattgcaccctgagcatca 361 

Query: 362 gagatgccagaagaagtgatgcggggagatacttctttcgtatggagaaaggaagtataa 421 



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/Blast.cgi 



7/27/04 



RID=1090963409-6974-186094360029.BLASTQ4, 
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I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I 
Sbj ct : 362 gagatgccagaagaagtgatgcggggagatacttctttcgtatggagaaaggaagtataa 421 

Query: 4 22 aatggaattataaacatcaccggctctctgtgaatgtgacagccttgacccacaggccca 481 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 422 aatggaattataaacatcaccggctctctgtgaatgtgacagccttgacccacaggccca 481 

Query: 4 82 acatcctcatcccaggcaccctggagtccggctgcccccagaatctgacctgctctgtgc 541 

I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II 
Sbj ct : 4 82 acatcctcatcccaggcaccctggagtccggctgcccccagaatctgacctgctctgtgc 541 

Query: 542 cctgggcctgtgagcaggggacaccccctatgatctcctggatagggacctccgtgtccc 601 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbj ct : 542 cctgggcctgtgagcaggggacaccccctatgatctcctggatagggacctccgtgtccc 601 

Query: 602 ccctggacccctccaccacccgctcctcggtgctcaccctcatcccacagccccaggacc 661 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I 
Sbj ct : 602 ccctggacccctccaccacccgctcctcggtgctcaccctcatcccacagccccaggacc 661 

Query: 662 atggcaccagcctcacctgtcaggtgaccttccctggggccagcgtgaccacgaacaaga 721 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbj ct : 662 atggcaccagcctcacctgtcaggtgaccttccctggggccagcgtgaccacgaacaaga 721 

Query: 7 22 ccgtccatctcaacgtgtcctacccgcctcagaacttgaccatgactgtcttccaaggag 781 

I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I II II I I I I I I I I I I II I I I I 
Sbjct: 722 ccgtccatctcaacgtgtcctacccgcctcagaacttgaccatgactgtctt ccaaggag 781 

Query: 7 82 acggcacagtatccacagtcttgggaaatggctcatctctgtcactcccagagggccagt 841 

I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I 
Sbj ct : 782 acggcacagtatccacagtcttgggaaatggct catctctgt cactcccagagggccagt 841 

Query : 8 42 ctctgcgcctggt ctgtgcagttgatgcagttgacagcaatccccctgccaggctgagcc 901 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbj ct : 842 ctctgcgcctggtctgtgcagttgatgcagttgacagcaatccccctgccaggctgagcc 901 

Query: 902 tgagctggagaggcctgaccctgtgcccctcacagccct caaacccgggggtgctggagc 961 

I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct : 902 tgagctggagaggcctgaccctgtgcccctcacagccctcaaacccgggggtgctggagc 961 

Query: 962 tgccttgggtgcacctgagggatgcagctgaattcacctgcagagctcagaaccctctcg 1021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 962 tgccttgggtgcacctgagggatgcagctgaattcacctgcagagctcagaaccctctcg 1021 

Query: 1022 gctctcagcaggtctacctgaacgtctccctgcagagcaaagccacatcaggagtgactc 1081 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1022 gctctcagcaggtctacctgaacgtctccctgcagagcaaagccacatcaggagtgactc 1081 

Query: 1082 agggggtggtcgggggagctggagccacagccctggtcttcctgtccttctgcgtcatct 1141 



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/Blast.cgi 



7/27/04 



f RID=l 090963409-6974-1 86094360029.BLASTQ4, 

Sbjct: 1082 

Query: 1142 

Sbjct: 1142 

Query: 1202 

Sbjct: 1202 

Query: 1262 

Sbjct: 1262 

Query: 1322 

Sbjct: 1322 

Query: 1382 

Sbjct: 1382 

Query: 1442 

Sbjct: 1442 

Query: 1502 

Sbjct: 1502 

Query: 1562 

Sbjct: 1562 

Query: 1622 

Sbjct: 1622 

Score = 85.7 bits (43), Expect = 3e-13 
Identities = 43/43 (100%) 
Strand - Plus / Plus 



Page 9 of 137 



agggggtggtcgggggagctggagccacagccctggtcttcctgtccttctgcgtcatct 1141 

tcgttgtagtgaggtcctgcaggaagaaatcggcaaggccagcagcgggcgtgggagata 1201 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
tcgttgtagtgaggtcctgcaggaagaaatcggcaaggccagcagcgggcgtgggagata 1201 

cgggcatagaggatgcaaacgctgtcaggggttcagcctctcaggggcccctgactgaac 12 61 

I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
cgggcatagaggatgcaaacgctgtcaggggttcagcctctcaggggcccctgactgaac 12 61 

cttgggcagaagacagtcccccagaccagcctcccccagcttctgcccgctcctcagtgg 1321 

II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
cttgggcagaagacagtcccccagaccagcctcccccagcttctgcccgctcctcagtgg 1321 

gggaaggagagctccagtatgcatccctcagcttccagatggtgaagccttgggactcgc 1381 
I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
gggaaggagagctccagtatgcatccctcagcttccagatggtgaagccttgggactcgc 1381 

ggggacaggaggccactgacaccgagtactcggagatcaagatccacagatgagaaactg 14 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 
ggggacaggaggccactgacaccgagtactcggagatcaagatccacagatgagaaactg 14 41 

cagagactcaccctgattgagggatcacagcccctccaggcaagggagaagtcagaggct 1501 
I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
cagagactcaccctgattgagggatcacagcccctccaggcaagggagaagtcagaggct 1501 

gattcttgtagaattaacagccctcaacgtgatgagctatgataacactatgaattatgt 1561 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I 
gattcttgtagaattaacagccctcaacgtgatgagctatgataacactatgaattatgt 1561 

gcagagtgaaaagcacacaggctttagagtcaaagtatctcaaacctgaatccacactgt 1621 
I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
gcagagtgaaaagcacacaggctttagagtcaaagtatctcaaacctgaatccacactgt 1621 

gccctcccttttannnnnnnaactaaaagacagacaaattccta 1665 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I I I 

gccctcccttttatttttttaactaaaagacagacaaattccta 1665 



Query: 1 aacagacgttccctcgcggccctggcacctctaaccccagaca 4 3 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1 aacagacgttccctcgcggccctggcacctctaaccccagaca 43 



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/Blast.cgi 



7/27/04 



y RID=1090963409-6974-186094360029.BLASTQ4, 
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□ >qi| 8 037714 | qb \ AF227 92 4 . 1 | AF227 924 
Length = 1709 

Score = 3138 bits (1583), Expect = 0.0 
Identities = 1597/1604 (99%) 
Strand = Plus / Plus 



LIU EG 



Homo sapiens sialic acid-binding lectin 



Query: 62 ccctgctctgggggagggagagggcggaaggacagacaagtaaactgctgacgatgcaga 121 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I 
Sbjct : 87 ccctgctctgggggagggagagggcggaaggacagacaagtaaactgctgacgatgcaga 146 

Query: 122 gttccgtgacggtgcaggaaggcctgtgtgtccatgtgccctgctccttctcctacccct 181 

I I M I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I II M I I I I I I I I II I I 
Sbjct : 14 7 gttccgtgacggtgcaggaaggcctgtgtgtccatgtgccctgctccttctcctacccct 206 



Query: 182 cgcatggctggatttaccctggcccagtagttcatggctactggttccgggaaggggcca 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 207 cgcatggctggatttaccctggcccagtagttcatggctactggttccgggaaggggcca 



241 



266 



Query: 24 2 atacagaccaggatgctccagtggccacaaacaacccagctcgggcagtgtgggaggaga 301 

I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 267 atacagaccaggatgctccagtggccacaaacaacccagctcgggcagtgtgggaggaga 326 



Query: 302 ctcgggaccgattccacctccttggggacccacataccaagaattgcaccctgagcatca 
I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct : 327 ctcgggaccgatt ccacctccttggggacccacataccaagaattgcaccctgagcatca 



361 



386 



Query: 362 gagatgccagaagaagtgatgcggggagatacttctttcgtatggagaaaggaagtataa 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M 
Sbj ct : 387 gagatgccagaagaagtgatgcggggagatacttctttcgtatggagaaaggaagtataa 



421 



446 



Query: 4 22 aatggaattataaacatcaccggctctctgtgaatgtgacagccttgacccacaggccca 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 4 47 aatggaattataaacatcaccggctctctgtgaatgtgacagccttgacccacaggccca 



481 



506 



Query: 
Sbjct: 



4 82 acatcctcatcccaggcaccctggagtccggctgcccccagaatctgacctgctctgtgc 541 

I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I 
507 acatcctcatcccaggcaccctggagtccggctgcccccagaatctgacctgctctgtgc 5 66 



Query: 54 2 cctgggcctgtgagcaggggacaccccctatgatctcctggatagggacctccgtgtccc 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbj ct : 5 67 cctgggcctgtgagcaggggacaccccctatgatctcctggatagggacctccgtgtccc 



601 



626 



Query: 602 ccctggacccctccaccacccgctcctcggtgctcaccctcatcccacagccccaggacc 

I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I II I M I II 
Sbj ct : 627 ccctggacccctccaccacccgctcctcggtgctcaccctcatcccacagccccaggacc 



661 



686 



Query: 662 atggcaccagcctcacctgtcaggtgaccttccctggggccagcgtgaccacgaacaaga 721 



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/Blast.cgi 



7/27/04 



